3,58 234,6 209,7 222,1 21,3 16,2 18,8 YPK_2185 hypothetical protein 3,48 4801,8 4712,5 4757,1 456,3 402,0 429,1 YPK_2820 putative bacteriophage protein 3,45 36,3 37,3 36,8 2,6 4,6 3,6 YPK_2962 cyd operon protein YbgT 3,41 1983,4 1876,1 1929,7 170,6 194 ,2  182,4  YPK_1863  superoxide dismutase  3,41  2307,6  2288,8  2298,2  241,6  195,7  218,6  YPK_2441  hypothetical protein  3,39  1170,7  1274,1  1222,4  115,1  118,1  116,6  YPK_2961  hypothetical protein  3,39  1456,7  1422,0  1439,3  120,6  160,4  140,5  YPK_2059  hypothetical protein  3,35  814,9  821,3  818,1  91,0  71,9  81,4  YPK_3229  helix-hairpin-helix repeat-containing competenceprotein ComEA  3,35  100,8  107,1  104,0  11,9  9,0  10,4  YPK_2415  flgL flagellar hook-associated protein FlgL  3,33  140,0  129,8  134,9  14,6  12, 549,5 582,6 566,1 152,8 141,1 147,0 YPK_3838 IS1 transposase 1,95 30,8 26,3 28,5 11,4 5,3 8,3 YPK_2678 glycosyl transferase family protein 1,94 30,0 28,6 29,3 7,1 8,2 7,7 YPK_3212 hypothetical protein 1,94 34,2 34,0 34,1 10,4 7,7 9,transporter 0,94 36,7 35,5 36,1 19,0 18,7 18,8 YPK_3997 threonine efflux system 0,94 30,6 26,0 28,3 16,6 13,1 14,8 YPK_3240 hypothetical protein 0,94 84,6 75,1 79,9 48,1 36,3 42,2 YPK_3634 rimI ribosomal-protein-alanine N-acetyltransferase 0,94 25,8 31,6 28,7 13,1 17,0 15,
